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ARTICLE Yapilan bu ¢alismada Simental 1rki ineklerde subklinik mastitis ile mannoz baglayici lektin-1 (Mannose-binding lectin-
INFORMATION: 1, MBL-1) geninde bulunan (1252 G>A, 2534 G>A, 2569 T>C) ii¢ tek niikleotid polimorfizminin (Single nucleotide
polymorphism, SNP) etkisinin lojistik regresyon analizi ile arastirilmas1 amaglandi. Calismanin materyalini hepsi ikinci
Gelis / Received: laktasyonda olan 309 bas Simental irki inek olusturdu. Ciftlik sartlarinda elde edilen siitlerden Kaliforniya mastitis testi
25 Agustos 21 ile subklinik mastitis taramasi yapildi. Yine giftlik sartlarinda K3EDTA’l1 tiiplere alman kanlardan fenol-kloroform-
izoamil alkol yontemi ile DNA izolasyonu yapildi. Elde edilen DNA’lar, MBL-1 geninde bulunan 1252 G>A, 2534 G>A,
25 August 21 2569 T>C kodlu ii¢ SNP yoniinden kesim enzimi uzunlugu polimorfizmi (Restriction fragment length polymorphism,
RFLP) analizi ile genotiplendirildi. Populasyona ait genotipler Hardy-Weinberg ki-kare uyum iyiligi testi ile analiz edildi.
Revizyon/Revised: Incelenen siit 6rneklerinden %37,5’inin CMT testi pozitif olarak belirlendi. Elde edilen CMT sonuglari ile SNP’lerin etki
04 Ekim 21 paylar1 lojistik regresyon analizi ile incelendi. Orneklenen popiilasyonda 2534 G>A SNP’si yoniinden Hardy-Weinberg
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dengesinde olmadig1 goézlendi. Lojistik regresyon analizi sonunda incelenen Simental irki ineklerde subklinik mastitis
tizerine bu ti¢ SNP’nin etki paylarinin istatistiksel olarak anlamli olmadig: belirlendi. MBL-1 geninde bulunan ii¢ SNP
(1252 G>A, 2534 G>A, 2569 T>C) ile subklinik mastitis arasindaki iligskinin aydinlatilmas: i¢in farkli irklarda benzer
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12 October 21 Investigation of the effect for three SNP (1252 G>A, 2534 G>A, 2569 T>C) of MBL-

Anahtar Sozciikler:

1 gene on subclinic mastitis in Simmental cows

MBL-1 ABSTRACT:
RFLP

SNP In this study it was aimed to investigate the effect of the three single nucleotide polymorphisms (1252 G>A, 2534 G>A,
) 2569 T>C) found in the mannose-binding lectin-1 (Mannose-binding lectin-1, MBL-1) gene and subclinical mastitis in
Simental Simmental cows using logistic regression analysis. The material of the study consisted of 309 Simmental cows, all of
CMT them were in the second lactation stage. Subclinical mastitis screening was performed with the California mastitis test
from the milk obtained under farm conditions. Again under farm conditions, with the help of the phenol-chloroform-
Keywords: isoamyl alcohol method, DNA was isolated from the blood taken into tubes containing KsEDTA. The obtained DNAs
o were genotyped by the restriction fragment length polymorphism (RFLP) analysis in relation to the three SNPs coded
MBL-1 1252 G>A, 2534 G>A, 2569 T>C in the MBL-1 gene. The genotypes of the population were analyzed by the Hardy-
RFLP Weinberg chi-square test. CMT test was determined as positive in 37.5% of the examined milk samples. The obtained
SNP CMT results and the effect shares of SNPs were analyzed by the logistic regression analysis. It was observed that the
Simmental sampled population was not in the Hardy-Weinberg equilibrium in terms of 2534 G>A SNPs. At the end of the logistic
CMT regression analysis, it was determined that the effects of these three SNPs on subclinical mastitis in Simmental cows were

not statistically significant. It was concluded that similar studies should be planned in different breeds to elucidate the
relationship between the three SNPs (1252 G>A, 2534 G>A, 2569 T>C) in the MBL-1 gene and subclinical mastitis.
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1. Giris

Memelilerde mastitis; bakteri, viriis, maya ve kiif gibi farkli patojenik ajanlar ile termal, kimyasal ve mekanik
hasar gibi fiziksel etkenlere bagli olarak da ortaya c¢ikmaktadir (1, 2). Hastalik tiim diinyada o6zellikle siit sigir1
yetistiriciliginde ciddi ekonomik kayiplara neden olmaktadir (3). Klinik, subklinik olarak iki forma ayrilan mastitisin
klinik formunda, klinik belirti gosterdikleri i¢in hasta hayvanlarin tespiti ve siiriiden ayrimi kolaydir. Bu sayede hasta
hayvanlarin sebep olabilecegi bulagsma Onlenir. Ancak masrafli ve uzun siiren bir tedavi siirecini gerektiren klinik
mastitiste tedavi her zaman basarili olmaz ve hasta hayvanlarin damizliktan ¢ikarilma riski bulunur. Buna karsin
tedavisi daha kolay olan subklinik mastitiste ise klinik belirtiler gostermedigi i¢in hasta hayvanlarin teshisinde geg
kalinmast, hastaligin klinik forma gegmesine ve bu arada da hastaligin siirii i¢inde yayilma riski bulunmaktadir (4, 5).
Hem klinik (6), hem de subklinik mastitis (7, 8) isletmelerde 6nemli ekonomik kayiplara neden olmasina ragmen, siit
sigirciligi yapan isletmelerde kayiplarin %70-80’i subklinik mastitisten kaynaklanmaktadir (9). Isletmelerde mastitisin
onlemesi icin gerekli hijyen ve yonetimsel tedbirlerin alinmasi yaninda, genetik olarak mastitise direngli siiriilerin
gelistirilmesine ilgi giderek artmaktadir. Bu nedenle, son zamanlarda hastaliklara yatkinlik/direnglilik hususunda
konake1 genetik faktorlerine odaklanilmistir. Bu amagla yapilan ¢alismalarda TLR4 (10), PTK2B, SYK, TNFRSF21
(11), CXCRI1 (12), MAP4K4 (13), CD14 (14) gibi immun sistemle iligkili baz1 aday genlerin mastitise direngle iliskisi
ortaya konulmustur.

Evrimsel olarak korunmus oriintii tanima proteinleri grubunda bulunan ve dogal bagisiklik sisteminin
aktiflestirilmesinde onemli rollere sahip olan kollajen lektinlerin enfeksiyoz hastaliklara karst konakgida artan
duyarlilikla iligkili oldugu bildirilmistir (15-17). Karacigerde sentezlenen ve serin proteazlarla (MASP'ler),
komplekslenmis oligomerler olarak dolagan serum proteini olan mannoz baglayici lektin (MBL), kollektin ailesinin bir
iiyesidir (18-20). Dolagimda bulunan MASP'ler patojenin yiizeyinde bulunan karbonhidrat kisimlarina baglanarak,
kompleman aktivasyonu i¢in lektin yolagini aktive ederler. Bu sayede patojenik etkenin opsonizasyonu, fagositozu ya
da lizisine neden olur. Ayrica MBL, konak¢ida inflamatuar yaniti ve immiin aktivasyonu, makrofajlarda sitokin
ekspresyonunu degistirme, apoptotik hiicrelerin fagositik hiicreler tarafindan alimini da artirabilir (18, 21, 22).

MBL proteinleri ile enfeksiyon gelisimi arasindaki iliski ilk olarak Sumiya ve ark. (23) tarafindan ¢ocuklarda
tekrarlayan enfeksiyonlar ile serum MBL protein seviyesi arasinda iliski oldugunun belirlenmesiyle ortaya
konulmustur. Daha sonra insanlarda yapilan ¢aligmalarda, MBL genindeki bazi varyasyonlarin serum MBL seviyeleri
ve bunun da bazi enfeksiydz hastaliklara duyarlilikla iliskili olabilecegi bildirilmistir (24-26). Farkli tiirlerde MBL
geninde bulunan polimorfizmler ile hastaliklar arasindaki iligkiler arastirilmigtir. Bu ¢alismalarin birinde domuzlarda,
MBL-1 geninde bulunan polimorfizmler ile serum MBL-A miktari arasinda iliski oldugu bildirilmistir (27-30). Bir
bagka calismada da insan, domuz, siir gibi farkl: tiirlerde kollajen lektin genlerindeki kisa niikleotid varyantlarinin
(SNV'ler), canlilarda bulasici hastaliga duyarlilik ile iligkili oldugu bildirilmistir (20). Buna karsin sigirlarda kollajen
lektinlerindeki polimorfizmler hakkinda nispeten az ¢aligma bulunmakta ve yapilan bu ¢aligmalarda da mastitise direng
konusuna odaklanilmigtir (31-33).

Sigirlarda mannoz baglayici lektin A ve C'yi (MBL-1 ve MBL-2) kodlayan genler dahil olmak iizere on bir
kollajen lektin geni tanimlanmugtir (34, 35). Sigirda BTA 28 kromozomu iizerinde bulunan ve 248 amino asit kodlayan
MBL-1 geni (NCBI Erisim No. AC_000185.1), 5223 baz ¢ifti (bp) uzunlugunda bes ekson ve dort intron igerir (35).
Bu ¢aligmada ise CMT ile subklinik mastitis taramasi yapilan 309 bas Simental 1rki inekte, MBL-1 geninde bulunan ii¢
SNP (1252 G>A, 2534 G>A, 2569 T>C) ile subklinik mastitis iizerine etkisinin lojistik regresyon analizi ile
arastirilmasi amaglanmistir.

2. Gerec¢ ve Yontem

Hayvan materyali ve Kaliforniya mastitis testi:
Calismada hepsi ikinci laktasyonda olan toplam 309 bas sagmal Simental ki inek incelendi. Caligma
materyalini olugturan ineklerin subklinik mastitis teshisi ¢iftlik sartlarinda CMT ile yapild1 ve sonuglar mastitis pozitif
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(1) ve negatif (0) seklinde kaydedildi. CMT muayene sonucunda her 4 meme lobu da CMT (-) olanlar negatif, herhangi
bir meme lobunda pozitif sonu¢ veren inekler pozitif olarak degerlendirildi. CMT testleri ¢iftliklere ait rutin kontrol
sartlarinda yapildi.

Genetik analizler:

Genetik analizlerde kullanilacak DNA’lar, ¢iftlik sartlarinda rutin tani ve kontrol amactyla Vena jugularis’ten
K3EDTA’l1i, vakumlu tiiplere alinan ve laboratuvar sartlarinda muhafaza edilen kanlardan elde edildi. Elde edilen
kanlardan Standart fenol-kloroform-izoamil alkol yéntemi ile DNA izolasyonu yapildi (36). Izole edilen DNA’lar ile
kurulacak polimeraz zincir reaksiyonu (PCR) i¢in Yuan ve ark (31) tarafindan Tablo 1°de verilen primerler kullanildi.

Yapilan PCR iglemi i¢in toplam reaksiyon hacmi 20 pl olacak sekilde; 1 X tampon soliisyonu, dNTP (0.25
mmol/l), MgCl, (2.0 mmol/L), 0.5 U Taq DNA polimeraz ve 3 pl DNA (50 ng/ul) eklenerek hazirlandi. PCR
reaksiyonu; 95°C’de 5 dakika on denatiirasyon, 95 °C’de 30 saniye baglanma, 72°C’de 30 saniye olacak sekilde
toplamda 35 dongiiyii takiben 7 dakika 72 °C’de tutularak tamamlandi. “Elde edilen PCR iiriinlerinin restriksiyon
endoniikleaz enzim kesim protokolleri iiretici firmanin (Thermo) protokoliine gore gergeklestirildi

Tablo 1: Incelenen SNP'lere ait primerler dizileri, blge, baglanma sicakligi, genotipler ve kesim enzimi

Table 1: Primer sequences of the examined SNPs, region, annealing temperature, genotypes and restriction enzymes

SNP Bolge Forward ve Reverse Primerler TA (C) AL Genotip /b¢ RE

GG: 193,33
F: ACCTTGGGTCACCTGCAACAG A
1252 G>A  Int-1 R: GGTAGTTTAGGCAGCCCTAAAGC 62.5 226 b¢  GA:226,193,33  Avall

AA: 226
GG: 194, 23
F: GTATCCTTCTCAAATACAAAAGAC ) ’
2534 G>A Ex-2 R: CCCCTGTCTCTATGCTAGAC 52.5 217 be [C:? g};, 194,23  Maell
TT: 255

F: GTGGTGGCAAATGTTGGCTAAAC )
2569 T>C Ex-2 R: TGGCTCTCCCTTTTCTCCCTT 63.5 255 be ”(l;g 2132, %8, 77  Haelll

TA: Primer baglanma sicakligi; b¢: Baz ¢ifti; AL: PCR iiriin biiyiikliigii; RE: Restiriksiyon enzimi; Int: Intron; Ex: Ekzon

Elde edilen PCR {iriinlerinin bant biiyiikliikleri, primer baglanma sicaklig1 (TA), kesim enzimleri ve elde edilen
parca biiyiikliikleri Tablo 1°de bildirilmistir. Elde edilen PCR iiriinlerinin restriksiyon endoniikleaz enzim kesim
protokolleri iiretici firmanin (Thermo) protokoliine gore gerceklestirildi.

Istatistiksel analiz:

Bu ¢aligmada incelenen Simental 1rki ineklerin MBL-1 geninde bulunan ii¢ SNP (1252G>A, 2534 G>A ve
2569 T>C) yoniinden Hardy-Weinberg (H-W) dengesinde olup olmadigi ki-kare uyum iyiligi testi ile belirlendi.
Calismadaki 309 bas inegin subklinik mastitis durumlari CMT sonuglarina gére pozitif (1) veya negatif (0) olarak
kategorize edilerek kaydedildi. Subklinik mastitis lizerinde genotiplerin etkisi lojistik regresyon analizi ile belirlendi.
Tek degiskenli modeldeki degiskenlerin anlamlilik diizeyi, Wald istatistikleri kullanilarak degerlendirildi. Tek
degiskenli lojistik modellerin katsayilart maksimum olabilirlik tahmin yontemi kullanilarak hesaplandi. Modellerin
siniflandirma bagari orani [tahmin edilen olasiliklar ve modelin subklinik mastitis pozitif (+) ve negatif (-) inekleri
ayirma yetenegi] belirlendi. Modeller, olasilik oranlar1 [OR, Exp (B)] kullamlarak yorumlandu. Istatistiksel analizler
SPSS for Windows 14.01 (Lisans No: 9869264) yazilimi ile yapildi.
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3. Bulgular

Genotip ve fenotip verileri:

Restriksiyon enzim kesimi sonucu, MBL-1 geninin intron 1°de bulunan 1252G>A kodlu SNP yoniinden
incelenen Simental 1rki ineklerin polimorfik oldugu ve incelenen 6rneklerde AA, GA ve GG olarak adlandirilan g
genotipin bulundugu belirlendi (Sekil 1a).

(@ (b)

Sekil 1 a) 1252 G>A SNP i¢in PCR-RFLP iiriinlerinin jel-elektroforez goriintiisii; M: 100 bg’lik DNA merdiveni; A:
193 bg; B: 226 bg; GG: 4, 5, 8; GA: 2, 3, 7; AA: 1, 6. b) 2534 G>A igin PCR-RFLP iiriinlerinin jel-elektroforez
goriintiisii; M: 100 bg’lik DNA merdiveni A: 217; B: 194; AA:1, 2,3, 5, 6; GA: 8,9, 10, 11; GG: 4, 7.
Figure 1 a) Gel-electrophoresis image of restricted PCR products for 1252 G>A SNP; M: Marker with 100 base
pairs; A:193 bp ; B:226 bp; GG: 4, 5, 8; GA: 2, 3, 7; AA: 1, 6. b) Gel-electrophoresis image of restricted PCR
products for 2534 G>A; M: Marker withl00 base pairs. A: 217; B: 194, AA: 1, 2,3, 5, 6, GA: 8, 9, 10, 11; GG: 4, 7.

Sekil 2: 2569 T>C i¢in PCR-RFLP firiinlerinin jel-elektroforez goriintiisii; M: 100 bg’lik DNA merdiveni; A: 255; B:
178; C: 77, TT: 1, TC: 2,5, 6; CC: 3,7, 9.
Figure 2: Gel-electrophoresis image of restricted PCR products for 2569 T>C; M: Marker with100 base pairs. A:
255, B:178; C: 77, TT: 1; TC: 2, 5, 6, CC: 3, 7, 9.

Kesim reaksiyonu sonucu, incelenen Simental irki ineklerin ekzon 2’de bulunan 2534 G>A kodlu SNP i¢in
AA, GG ve GA olarak adlandirilan ii¢ genotipin bulundugu belirlendi (Sekil 1b). Kesim reaskiyonu sonucu, incelenen
Simental 1rki ineklerin ekzon 2’de bulunan 2569 T>C kodlu SNP yoniinden TT, CC ve TC olarak adlandirilan ¢
genotipin bulundugu belirlendi (Sekil 2).

Yapilan ki-kare uyum iyiligi testi sonuglarina gére incelenen Simental 1rk1 ineklerin 1252 G>A ve 2569 T>C
SNP’leri agisindan Hardy Weinberg (H-W) dengesinde oldugu, ancak 2534 G>A ac¢isindan H-W dengesinde
olmadiklari goriildii (Tablo 2).
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Tablo 2: Hardy-Weinberg ki-kare uyum iyiligi testi

Table 2: Goodness of fit test for Hardy-Weinberg Equilibrium

SNP Genotip Frekansi (Gozlenen Deger) Allel Frekansi Ki-kare Analizi (H-W)
GA GG A G ZZZ 2,069
1252G>A
15,9 (49) 82,5 (255) 0,096 0,905 p =0,150 (Sa=1)
GA GG A G ZZZ 11,330
2534 G>A
58,6 (181) 27,2 (84) 0,435 0,565 p <0,001(Sd =1)
TC cC T C ZZZ 0367
2569 T>C
51,1 (158) 19,1 (59) 0,553 0,447 p =0,545 (Sd =1)
Sd: Serbestlik derecesi
Tablo 3: Ineklerin subklinik mastitis durumunun genotip frekanslar
Table 3: Genotype frequencies of cows subclinical mastitis status
SNP GENOTIP SUBKLINIK MASTITIS
NEGATIF POZITIF
AA 3 (%1,60) 2 (%1,70)
1252G>A GA 27 (%14,00) 22 (%19,00)
GG 163 (%84,50) 92 (%79,30)
AA 29 (%15,00) 15 (%12,90)
2534 G>A GA 111 (%57,50) 70 (%60,30)
GG 53 (%27,50) 31 (%26,70)
TT 57 (%29,50) 35 (%30,20)
2569 T>C TC 98 (% 50,80) 60 (%51,70)
CC 38 (%19,70) 21 (%18,10)

Calismada incelenen ineklere ait CMT testi sonucunda ineklerin %37,5’inin testi pozitif, %62,5°] negatif
olarak belirlendi. Calismada pozitif ve negatif olarak belirlenen ineklere ait incelenen {i¢ SNP yoniinden genotip

dagilimlar1 Tablo 3'te verilmistir.

Genotiplenen SNP’ler ile subklinik mastitis arasindaki etkilerinin arastirilmasi amactyla tek degiskenli lojistik
modeller ile yapilan analiz sonucunda subklinik mastitis lizerine 1252 G>A, 2534 G>A ve 2569 T>C kodlu SNP’lerin
istatistiksel olarak anlaml etkisinin bulunmadig1 belirlendi (p> 0,25) (Tablo 4).
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Tablo 4: Genotiplerin lojistik regresyon modelleri

Table 4: Logistic regression models of genotypes

SNPs Genotipler /] SE) Wald p OR OR's 95% CI
Min Max

1252G>A  AA 1,368 0,505
GA 0,201 0,957 0,044 0,834 1,222 0,187 7,975
GG -0,166 0,922 0,033 0,857 0,847 0,139 5,160
Constant -0,405 0,913 0,197 0,657 0,667

2534 G>A AA 0,336 0,845
GA 0,198 0,353 0,316 0,574 1,219 0,611 2,434
GG 0,123 0,390 0,099 0,753 1,131 0,526 2,430
Constant -0,659 0,318 4,297 0,038 0,517

2569 T>C TT 0,118 0,943
TC 0,105 0,346 0,092 0,761 1,111 0,563 2,191
CcC 0,102 0,317 0,104 0,747 1,108 0,595 2,064
Constant -0,593 0,272 4,757 0,029 0,553

- Kestirilen egim katsayisi;, SE () Kestirilen egim katsayisunin standart hatasi; Wald- Model i¢in egim katsayilarimin sifira esit olup
olmadigini test eden Wald istatistigi; p: Wald istatistiginin p degeri; OR: Kestirilen odds orani ve buna ait %95 giiven araligi degerleri
verilmistir

4. Tartisma ve Sonuc¢

Siit sigir yetistiriciliginde ciddi ekonomik kayiplara sebep olmasi nedeniyle mastitise direngli hayvanlarin
yetistirilmesi aragtirmacilar igin ilgi odag1 olmustur. Moretti ve ark. (37) tarafindan Italyan-Holstayn boga spermalarina
ait DNA’larin yeni nesil dizileme analizi aracilig1 ile incelenmesi sonucu, mastitise direngle iligkilendirilen yedi genden
birinin de MBL-1 geni oldugu bildirilmistir. Calismada belirlenen genlere ait SNP’lerin, mastitis direnci igin
gelecekteki genetik secilim i¢in aday olarak diisiiniilebilecegi, ancak diger siit sigir1 wrklarindaki varliklarini ve diger
ozelliklerle olas1 negatif korelasyonlarini degerlendirmek i¢in daha fazla ¢alismaya ihtiyag oldugu bildirilmistir (37).

MBL-1 geninde bulunan ve bizim ¢aligmamizda da genotiplemesi yapilan bu ti¢ SNP (1252 G>A, 2534 G>A
ve 2569 T>C) yoniinden Cin’de yetistirilen Simental irki ineklerin incelendigi bir caligmada; 1252 G>A, 2534 G>A
kodlu SNP’ler i¢in G allel frekansinin (0,62), 2569 T>C kodlu SNP i¢in ise T allel frekansinin (0,67) en yiiksek oldugu
ve incelen orneklerin sadece 1252 G>A kodlu SNP yo6niinden H-W dengesinde oldugu bildirilmistir (31). Yuan ve ark.
(31) bulgularina benzer sekilde, Tiirkiye’de yetistirilen 309 bas Simental 1rki inegin incelendigi bu ¢alismada da benzer
bir sonug elde edilmistir (Tablo 2). Bu ¢alismada Yuan ve ark. (31) bulgularindan farkli olarak 2534 G>A kodlu SNP
yoniinden incelenen Simental ki ineklerin H-W dengesinde olmadiklar1 gdzlenmistir (Tablo 2). Incelenen
popiilasyonlar dogal popiilasyonlar olmamakla birlikte allel frekanslarinda belirlenen benzerlik ile H-W dengesinde
belirlenen farkliliklarin verim yoniinde uygulanan seleksiyondan kaynaklanmis olabilecegi diistinilmiistiir.
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Daha o6nce Aksel ve ark. (38) tarafindan Tiirkiye’de yetistirilen 65 bas Simental ki sigirin incelendigi
caligmada, 309 bag Simental 1rk1 inegin incelendigi bu ¢alisma ile Yuan ve ark. (31) tarafinda yapilan ¢aligma verilerine
uygun sekilde 1252 G>A, kodlu SNP’de G alleli (0,85) frekansi daha yiiksek oldugu bildirilmisken; bizim ¢aligmamiz
ile Yuan ve ark (31) tarafinda yapilan ¢alismadan farkli olarak, Aksel ve ark (38) 2534 G>A kodlu SNP yoniiden
inceledikleri Simental irki sigirlarda A allel frekansinin (0,52), 2569 T>C kodlu SNP’de ise C allel frekansinin (0,63)
yiiksek oldugu bildirilmistir. Ayrica bizim ¢aligmamiz ile Yuan ve ark. (31) tarafinda yapilan ¢alismadan farkli olarak,
Aksel ve ark. (38) inceledikleri Simental ki sigirlarin 1252 G>A kodlu SNP y&niinden H-W dengesinden saptigini
bildirilmiglerdir. Tiirkiye’de yetistirilen 309 bas Simental 1rki inegin incelendigi bu ¢aligma ile Yuan ve ark. (31)
tarafinda yapilan polimorfizm ¢aligmalarin sonuglarinin, Aksel ve ark. (38) tarafindan yapilan ¢aligmada elde edilen
sonuglardan farkli olmasinin 6rneklenen popiilasyonlar arasi farktan kaynaklanabilecegi diistiniilmiistiir.

Yuan ve ark. (31) tarafindan yapilan ¢alismada Holstein ve Simental irklart ile lokal Sahne irkinda somatik
hiicre skoru ile bu ¢aligmada incelenen ii¢ SNP arasindaki iligki arastirilmis ve 2534 G>A kodlu SNP yoniinden GG
genotipli bireylerin GA ve AA genotipli bireylere gore daha az somatik hiicre skoruna sahip oldugu bildirilmistir. Aym
gen iizerinde China Holstein, Luxi Yellow ve Bohai Black irki sigirlarda yapilan bir bagka ¢alismada da g.855G>A,
2.2651G>A (2534 G>A) ve g.2686T>C kodlu SNP’lerden bu galismada da kullanilan g.2651G>A (2534 G>A) kodlu
SNP’i ile somatik hiicre skoru (32), serum MBL-A konsantrayonu ve serum CH50 degerleri arasinda iligki oldugu
bildirilmigtir (33). Literatiir taramalarinda mastitis ile iligkili bulundugu bildirilen 2534 G>A SNP’nin (31-33) ve 1252
G>A SNP’sinin subklinik mastitisi belirleme oraninin Holstayn irki ineklerde % 62.3 oldugu bildirilmistir (39). Fakat
bizim ¢alismamizla uyumlu olarak, Asaf ve ark. (40) Hindistan’da Avrupa orijinli Holstein-Friesian, Isvicre Esmeri ve
Jersey wrklari ile yerli bir zebu ki olan Hariana sigirmdan gelistirilen melez Vrindavani sigirlarinda yapilan bir
caligmada ise bu ¢alismada incelenen SNP’lerden 2534 G>A kodlu SNP ile CMT ve SHS ile tanist yapilan subklinik
mastitis arasinda istatistiksel olarak anlamli bir iliskinin olmadigini bildirilmislerdir. Tiirkiye’de yetistirilen Simental
wrkt sigirlarin incelendigi bu ¢alismada da CMT sonucu subklinik mastitis olarak tanimlanan drnekler lojistik regresyon
analizi ile incelenmis ve SNP’lerin subklinik mastitis lizerine etki paymin diisiik oldugu belirlenmistir.

Elde edilen sonuglar ile Simental 1rk1 ineklerde MBL-1 geninde incelenen ii¢ SNP’ye ait genotipik frekanslar
belirlenmistir. Incelenen bu SNP’lerin CMT taramasi sonucu subklinik mastitis iizerine etkilerinin istatistiki agidan
o6nemsiz oldugu belirlenmistir. Subklinik mastitisin olusumda bir¢ok faktoriin rol almasi genotipik etkinin diger
etkilerden armdirilmasini giiglestirebilir. Diger taraftan bir tiirdeki kromozomlara dagilmis olan SNP’lerin, tiiriin tim
wklarinda ayni sekilde etki etmesi beklenemez (41). Bu nedenle elde edilen sonug ve literatiir taramalar1 bakimindan
konu ele alindiginda mastitis ve subklinik mastitisin incelenen SNP’ler yoniinden bazi ¢aligmalarda iligkili bulunup
bazilarinda bulunmayiginin netlestirilmesi i¢in farkli irklarda daha fazla ¢alisma yapilmasinin gerekli oldugu kanaatine
varilmigtir.

Tesekkiir
Bu ¢aligmanin materyali olan kanlar ve siit numunelerine ait veriler TYL-2019-8802 ve TYL-2019-8822 kodlu
projelerden elde edilmistir.
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