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Oz

Bu calisma Aras Vadisinde Zeferan ve Agseftali yerel isimleri ile bilinen iki seftali populasyonu igerisinden daha 6nce
secilmig 38 genotip ve iki standart ¢eside ait meyvelerin bazi fiziksel ve kimyasal 6zelliklerini igeren toplamda 13
kantitatif karakter bakimidan genotipler arasindaki farklilik, benzerlik ve varyasyonun belirlenmesi amaci ile
ylriitilmiistiir. Bunun icin temel bilesenler (PCA) ve kiimeleme analizi kullanilmistir. PCA sonucunda ilk dort faktor
genotipler arasinda toplam varyasyonun % 79.89’nu olusturmustur. Kiimeleme analizinde ise seftali genotiplerinin 5
grupta smiflandigr saptanmistir. Bélgede meyve 6zellikleri bakimindan seftali genetik kaynaklarinin degerlendirildigi bu
¢alisma ile meyve 1slahgilari i¢in dnemli bilgiler iiretildigi diigiiniilmektedir.

Anahtar kelimeler: Aras Vadisi, Cok degiskenli analizler, Seftali genetik kaynagi

Abstract

This study was carried out with the aim of determining the differences, similarities and variations in terms of some
physical and chemical properties including 13 quantitative characters between 38 peach genotypes pre-selected from two
native peach populations called as “Zeferan” and “Agseftali” and two standard cultivars in Aras Valley. Principal
component (PCA) and cluster analysis were performed for this purpose. PCA showed the first four principal component
made up 79.89% of total multivariate variation between genotypes. Cluster analysis illustrated genotypes divided into 5
groups. It is considered that this work evaluating the peach population in point of some fruit traits in the region, has
produced important information for fruit breeders.
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1. Giris
1. Introduction

Milattan once yaklasik olarak 2000°1i yillarda
seftali (Prunus persica L.) yetistiriciligi yapilmaya
baslanmustir (Jules, 2007). Seftali 1slah endiistrisi,
liman iklim meyve tiirleri arasinda her yil piyasaya
yeni ¢esitler sunan ¢ok dinamik bir yapiya sahiptir.
Bunun nedenleri arasinda genclik kisirlik
periyodunun kisa olmasi (2-3 yil), kontrollii
melezlerin kolay elde edilmesi ve yliksek derecede
kendine uyusur bir tiir olmast sayilabilir. 1991-
2001 yillart arasinda yaklagik 1000 yeni seftali
cesidi piyasaya siirlilmistir. Elde edilen yeni
cesitlerin % 43—61’1 kontrollii melezlemeler ile, %
15-21°1 acik tozlanma ile, % 4-5’1 tomurcuk
mutasyonlar1 ile ve % 15-30’u ise tiirler arasi
melezleme sonucu elde edilmistir (Fideghellivd.,
1998; Li vd., 2013).

Yillara gére degismekle birlikte Ulkemiz seftali
iiretiminde diinya siralamasinda ilk bes veya altida
yer almasina ragmen kendine ait ¢esit veya cesitler
bulunmamaktadir.  Genellikle yurt disindan
introdiiksiyon yolu ile getirilen cesitlerde
adaptasyon calismalar1 yapilmistir. Kontrolli
melezleme ¢aligmalart ise iki melezleme programi
ile (1994 Cukurova Universitesi, 2008 Atatiirk
Bahge Kiiltiirleri Merkez Arastirma Enstitiisii)
sinrl kalmugtir (Ozdemir Eroglu & Misirli, 2012).

Islahta genetik zenginligin, dogasi, biiyiikligi ve
tanimlanmas1 1slah programlar1 i¢in gerekli ve
onemlidir. Bunun i¢in ¢ok degiskenli analiz
teknikleri  kullanilmaktadir. Bazi  morfolojik,
fenolojik ve verim degiskenleri kullanarak
multivaryete analizi ile Tiirkiye’de kayist genetik
kaynaklar1 degerlendirilmistir (Asma & Oztiirk,
2005). Diger yandan Meksika’da (Perez vd., 1993),
Sirbistan’da (Nicoli¢ vd., 2010) seftali genetik
kaynaklarini multivaryete analizleri ile
degerlendirerek bu kaynaklari kullanim amaglarina
gore yorumlamiglar ve umit var genotipleri
belirleyerek 1slah programlarina alinmalarin
tavsiye etmislerdir.

Igdir Tiirkiye’nin doguya agilan kapist ve eski
ticaret yollar {izerinde bulunmasi nedeniyle bazi
1liman iklim meyve tiirlerinde oldugu gibi seftali
tiiriinde de zaman igerisinde bir genetik ¢esitliligin
olusmasima yol a¢mistir. Yorede yillardan beri
cekirdekten yetistirilen seftalilerin kendilerine has
Ozel tat, koku ve aromalar1 olmasimin yani sira
meyve irilikleri bakimindan da ticari ¢esitler ile
boy Olciisebilecek o0zelliklere sahiptirler. Bu
calisma, yerel seftalilerin  sahip oldugu
varyasyonun genisligini, incelenen parametreler
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arasindaki iliskileri ve genotipler arasinda en ayirt
edici degiskenlerin tespiti amaciyla yiirtitilmistiir.

2. Materyal ve metot
2. Material and Methods

Aragtirmanin  yiritildigi Igdir Ovast  Aras
Vadisinde konumlanmis olup Dogu Anadolu
Bolgesinin mikro klima 6zelligi gosteren diigiik
rakimli ve yliz 6l¢limii en genis olan ovalarindan
biridir. Dogu Anadolu gibi yiiksek platolar ve
daglik bolgelerin genis yer kapladigi bir bolgede
bulunan ve havza olarak belirlenen Igdir ili
cevresine gore gerek iklim gerekse toprak ve bitki
ortiisii gibi dogal c¢evre oOzellikleri bakimindan
oldukca degisik ozelliklere sahiptir. Uzun yillara
ait ortalama sicakligin ise 13.50 °C, nispi nemin %
53.43 ve yillik toplam yagisin 250.2 mm oldugu
bildirilmektedir (MGM., 2015). 2013-2014 yillart
arasinda yiiriitilen c¢alismada Igdir yoresinde
Necefali ve Kadikislak koylerinde yaygin bir
sekilde yetistiriciligi yapilan Agseftali ve Zeferan
populasyonlarindan toplam 38 genotip ve 2
standart cesit (RichLady ve RoyalGlory) toplamda
40 genotip bu calismanin  materyalini
olugturmustur.  Seftali meyvesinde fiziksel
ozelliklerin belirlenmesinde her bir genotip i¢in 10
meyve kullanilmigtir. Kimyasal analizlerde her bir
genotipten elde edilen meyve sularinda ti¢ tekrarl
okuma yapilmugtir.

2.1. Analizler
2.1. Analysis

2.1.1. Fiziksel analizler
2.1.1 Physical analysis

Meyve agirligt (MA) ve gekirdek agirligi (CA)
0.01 g hassasiyetindeki terazi ile g olarak, meyve
eni (ME), meyve yiiksekligi (MY), sap gukuru
genisligi (SCQG), sap ¢ukuru derinligi (SCD), 0.1
mm’ye duyarlhi dijital kumpas ile mm olarak,
meyve hacmi (MH) meyvenin tasirdig1 su miktari
cm? cinsinden (Kurnaz, 1989 ; Demirsoy, 1993;
Bilginer vd., 1998; Bayazit vd., 2012), meyve
kabugu L'degeri (MKL"); L* parlakhig1 ifade
etmekte olup 100 degeri rengin beyaz, 0 ise siyah
oldugunu gosteren bu deger Dogan (2002)
tarafindan belirtilen metot kullanilarak tarayicida
elde edilen veritif uzantisina doniistiiriildiikten
sonra bilgisayarda photoshop programi (600 dpi
¢Oziiniirliikk. 16 bit. HP Scan Jet 3500c. Hewlett
Packard Co. Palo Alto. CA. USA) yardimiyla,
olgunlasma giin sayis1 (OGS) tam ¢igeklenme
doneminden hasat tarihine kadar gecen siire giin
olarak hesaplanarak belirlenmistir.
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2.1.2. Kimyasal analizler
2.1.2. Chemical analysis

C vitamini belirlemede, askorbik asitin 2 6
diklorofenolindofenol boyasinin rengini agmasi
ilkesine dayanan deneyde bir miktar meyve
numunesi, belli oranda metafosforik asit
coOzeltisinde ezilip, siiziildiikten sonra biiretteki
boya c¢ozeltisi ile titre edilmis ve harcanan hacim
lizerinden hesaplanarak belirlenmistir
(Anonymous., 1983). Titrasyon asitligi (TA) bir
miktar meyve suyu seyreltildikten sonra 0.1 N
NaOH ile pH 8.1 oluncaya kadar titre edilererk
9/100ml malik asit cinsinden, suda ¢dziinen kuru
madde miktar1 (SCKM) masaiistii refraktometre ile
(WAY-2S. Seoul. South Korea) % olarak, meyve
suyu pH s1 (pH) bir miktar meyve suyu tasinabilir
pH metre ile (Jenco Instruments Inc. San Diego.
USA) olgiilerek belirlenmistir (Williams, 1984).

2.1.3. Verilerin degerlendirilmesi
2.1.3. Data analysis

Seftali genotipleri arasindaki varyasyonu ve
degiskenler arasindaki iliskiyi belirlemek igin
Temel Bilesenler Analizi (PCA) SPSS Version19.0
paket programi ile yapilmistir. PCA analizinde
eigen degerinin 1’in iizerinde olmasi dikkate
almmustir. Faktor skorlar1 ve temel bilesen yiikleri
Varimax rotasyon metodu kullanilarak
hesaplanmigtir. Temel bilesen yiikii sadece 0.6 ya
esit veya biiylik olan katsayilar temel bilesen olarak
dikkate alinmistir. Hiyerarsik kiimeleme analizi
JMP paket programi ile genotipler arasindaki
benzerlikleri ve farkliliklar1 belirlemek i¢in
yapilmustir. Siniflamada Ward’s minimum varyans
metodu kullanilmigtir,

3. Bulgular ve tartisma
3. Results and discussion

3.1. Genotiplere ait genel degerlendirme
3.1. General evaluation of genotypes

Incelenen seftali genotiplerine ait 13 degisken
Cizelge 1’de verilmistir. Veriler incelendiginde
meyvenin fiziksel Ozellikleri bakimindan MA
115.2-258.4 g, CA7.3-15.9 g, MH 113.5-250.0
cm®ve MK L 30.1-74.1 degerleri arasinda oldugu
saptanmistir. Calismada kiyaslama icin
bulundurulan standart seftali g¢esitlerini MA
bakimindan gegebilen Agseftali populasyonundan
4, 8 wve 12 nolu genotipler, Zeferan
populasyonundan 12, 16 ve 17 nolu genotipler iri
meyveleri ile 6n plana ¢ikmisladir. Ote yandan
genotiplerin C vitamini igerikleri 4.3-22.1 mg/L,
TA malik asit cinsinden %0.3-1.2 ve SCKM % 9.9-
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17.5 araliklarinda oldugu tespit edilmistir. Lokal
genotiplerin standart gesitlere gore genel manada
SCKM, C vitamini, pH degerlerinin daha yiiksek,
fakat TA nin daha diisiik oldugu tespit edilmistir.
Tam ¢igeklenmeden itibaren OGS hesaplanan lokal
genotiplerin gecci ya da ¢ok gecci olduklart tespit
edilmistir  (Cizelge 1). Onceki calismalar
incelendiginde, Egirdir ekolojik kosullarinda 16
seftali c¢esidi iizerinde yapilan bazi pomolojik
aragtirmalarda MA 133.40 -258.9 g, TA %0.46-%
0.74, SCKM %10.68-%16.60 arasinda (Giir &
Pirlak, 2011), Lapseki ekolojik kosullarinda yine
16 farkli seftali ¢esidi iizerinde yiiriitiilen bir
calisgmada MA 154-468 g, TA %0.26-%1.24,
SCKM %7.53-%14.50 arasinda bildirilmistir (Giir
vd., 2020). Sirbistan’da farkli 30 seftali genetik
kaynagimin degerlendirildigi ¢alismalarda ise MA
42.1-99.7 g, TA % 0.37-%1.10 ve SCKM %13.0-
18.5 degerleri arasinda rapor edilmistir (Nicoli¢
vd.,2010). Mevcut ¢alisma sonuglari literatiir ile
karsilagtirildiginda Egirdir ekolojik kosullarinda
yuriitiilen c¢alisma ile kiyaslanabilir oldugu,
Sirbistan’da yiiriitiilen calismaya gore
bulgularimiz MA bakimindan yiiksek, Lapseki
ekolojik kosullarinda yiiriitillen calismaya gore
MA bulgularimizin diisiik bununla beraber TA ve
SCKM bakimindan bulgularimiz arastirmacilarin
bulgulart  ile uyum  igerisinde  oldugu
goriilmektedir. MA bakimindan bulgularimizin
farkli olmasi galisilan materyalin farkli olmasiyla

beraber  aragtirmalarin  yapildigt  ekolojik
kosullarinda farkli olmasindan kaynaklandig
diistintilmektedir.

3.2. Korelasyon analizi ve degerlendirme
3.2. Evaluation of correlation analysis

Incelenen parametrelerden MA, CA, ME, MY,
SCG, SCD ve MH gibi aguwhk ve meyve
boyutlarini igeren degiskenler arasindaki iliskinin
pozitif ve 6nemli, sadece CA ve SCG arasindaki
iligkinin  Onemsiz oldugu tespit edilmistir.
Seftalinin agirlilk ve boyut Olgiilerini igeren
degiskenler arasindaki iligkilerin 6nemli ve pozitif
oldugu daha onceki caligmalarda rapor edilmistir
(Nicol¢ vd., 2010; Li vd., 2014). Calismamizda
ozellikle MA ile TA arasinda (r=0.403), CA ile
SCKM arasinda (r=0.374) Onemli ve pozitif
iliskiler tespit edilmistir. Ote yandan ME ile TA
arasinda (r=0.489) pozitif, ME ile pH arasinda (r=-
0.417) negatif korelasyon belirlenmistir. MY ile
SCKM arasinda r=0.344, SCD ile SCKM arasinda
r=0.363 iligkilerin pozitif ve oOnemli oldugu
saptanmistir. Mevcut ¢alismada ayrica MH ile TA
arasinda (r=0.342), MKL" ile TA arasinda
(r=0.342) pozitif; MKL" ile pH arasinda (r=-0.413)
negatif iligkiler oldugu tespit edilmistir.
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Tablo 1. Seftali genotiplerinde incelenen parametreler
Table 1. Data of parameters examined in peach genotypes

Genotipler MA?2 CA ME MY SCG SCD MH MKL* OGS CVit TA SCKM pH
RichLady 1954 10.8 71.0 67.2 21.6 11.9 198.7 629 103 5.6 1.2 10.6 3.6
RoyalGlory 204.8 8.0 70.1 63.5 26.2 11.3 202.2 30.1 102 43 09 10.2 3.9
Agseftali 1 152.6 8.2 67.5 58.8 215 11.7 177.0 39.0 164 19.1 0.7 12.8 4.1
Agseftali 2 129.3 8.6 64.0 57.4 19.3 10.7 1275 38.7 164 14.2 0.7 12.2 3.8
Agseftali 3 148.8 9.1 69.2 60.8 19.1 10.2 1310 57.6 164 198 0.6 11.7 4.0
Agseftali 4 214.4 9.6 76.4 66.9 21.2 11.6 206.0 478 164 16.8 0.6 13.1 3.8
Agseftali 5 1314 8.3 61.9 62.4 21.2 11.1 1295 741 163 22.1 0.6 9.9 3.7
Agseftali 6 177.6 8.7 70.4 67.1 25.0 12.1 1545 584 163 17.2 0.8 135 3.7
Agseftali 7 193.9 10.3 71.6 70.4 25.4 12.0 1875 56.9 163 18.2 0.8 13.7 3.8
Agseftali 8 214.3 11.7 73.1 79.9 20.4 9.0 198.0 64.4 163 178 0.8 14.0 3.7
Agseftali 9 121.0 8.7 60.4 54.3 16.9 105 119.0 418 167 16.9 0.7 15.1 3.8
Agseftali 10 174.4 10.3 66.6 64.2 194 13.6 1585 533 167 158 0.8 16.2 3.9
Agseftali 11 144.1 8.8 63.9 60.6 16.5 10.2 140.0 69.4 152 175 05 12.4 4.1
Agseftali 12 245.6 13.0 775 717 18.9 8.4 240.0 422 152 116 0.8 11.8 3.8
Agseftali 13 180.1 11.0 68.4 64.7 17.6 11.4 180.0 378 152 10.9 0.6 12.3 4.0
Agseftali 14 202.1 12.1 71.8 68.5 18.1 8.5 1995 526 152 125 07 11.6 4.0
Agseftali 15 162.9 104 67.0 62.9 17.0 9.3 1585 541 152 198 0.6 11.0 3.9
Zeferan 1 150.3 10.2 64.5 64.2 17.8 10.4 159.5 417 162 17.2 0.3 10.6 4.5
Zeferan 2 151.8 8.8 64.3 63.0 174 8.9 149.0 420 162 178 04 11.3 4.3
Zeferan 3 161.1 9.5 64.8 61.5 15.3 10.1 160.0 432 162 188 05 10.3 4.1
Zeferan 4 1454 9.5 62.1 71.5 19.0 11.8 1450 394 162 178 04 12.8 4.3
Zeferan 5 156.7 111 64.1 64.8 17.7 10.7 155.6 509 162 175 05 12.3 4.2
Zeferan 6 175.7 104 66.6 73.3 18.3 102 1717 439 162 175 04 10.1 4.3
Zeferan 7 229.0 13.0 75.3 87.6 26.2 10.7 2275 357 161 21.1 0.3 12.6 4.3
Zeferan 8 133.8 9.2 58.5 77.6 23.0 8.9 1320 413 161 178 03 11.9 4.4
Zeferan 9 194.1 10.6 67.2 79.2 23.8 13.0 1925 39.7 161 16.8 0.6 12.3 4.4
Zeferan 10 201.9 9.5 68.4 82.0 26.6 141 201.0 377 161 18.2 0.6 12.3 4.4
Zeferan 11 209.8 15.9 66.4 80.0 23.2 11.7 2025 434 161 185 0.6 155 4.1
Zeferan 12 239.5 14.3 75.1 81.6 26.8 142 2335 56.9 161 17.2 0.5 175 4.3
Zeferan 13 147.7 10.8 61.6 65.2 19.1 10.0 146.0 516 161 18.2 0.6 145 4.2
Zeferan 14 184.6 135 67.9 75.3 21.3 15.0 177.0 422 161 155 05 15.0 4.2
Zeferan 15 199.3 11.3 68.9 69.5 23.7 13.3 198.0 60.5 161 188 0.6 121 4.5
Zeferan 16 229.8 15.3 73.2 82.5 22.9 15.1 2275 435 161 19.1 0.7 14.8 4.2
Zeferan 17 215.1 12.3 69.3 70.4 16.1 129 217.0 576 165 168 0.6 13.9 4.2
Zeferan 18 116.1 9.0 57.6 55.7 14.6 8.4 1255 40.7 165 20.1 0.3 11.0 4.4
Zeferan 19 158.7 7.3 64.2 72.1 19.9 13.9 158.0 50.9 165 188 0.3 13.0 4.4
Zeferan 20 258.4 15.1 78.7 73.2 22.4 13.7 250.0 52.1 165 19.1 0.8 10.3 3.9
Zeferan 21 210.7 14.6 72.5 68.4 20.2 12.7 183.0 60.6 165 195 1.0 12.6 3.7
Zeferan 22 117.4 7.4 59.6 57.7 155 11.6 115.0 50.4 180 205 0.6 10.9 4.4
Zeferan 23 115.2 9.6 56.4 70.9 175 7.3 1135 32.7 180 19.1 0.4 14.2 4.4
Minimum 115.2 7.3 56.4 54.3 14.6 7.3 1135 30.1 102 43 03 9.9 3.6
Maksimum 258.4 15.9 78.7 87.6 26.8 15.1 250 741 180 22.1 1.2 175 4.5
Ortalama 177.4 10.6 67.5 68.7 20.3 11.3 1737 485 159.4 17 0.6 12.6 4.1
Standart Sapma 38.57 2.3 55 8.1 34 1.9 36.9 103 144 36 0.2 1.8 0.3
Varyasyon 21.8 21.1 8.1 11.9 16.6 17.2 21.3 21.2 9.0 21.3 330 14.3 6.5
Katsayisi

2 Incelenen parametrelere ait kisaltmalarn anlami materyal ve yontemde verilmistir.

OGS ile vitamin C arasinda r=0.826; OGS ile pH arasinda onemli r=-0.510 negatif; pH ile dmemli
arasinda r=0.348 Onemi ve pozitif; OGS ile TA =0.348 pozitif korelasyon oldugu belirlenmistir.
arasinda 1=-0.493 negatif Onemli iliskiler TA ile pH arasinda ise 6nemli (r=-0.780) ve negatif
belirlenmigtir. Vitamin C ele alindiginda TA ile iligkinin oldugu saptanmistir (Cizelge 2).
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Tablo 2. Seftali genotiplerine ait korelasyon matriksi

Table 2.Corelation matrix of peach genotypes

MA® CA ME MY SCG SCD MH MKL* OGS VitC TA  SCKM pH
MA  1.00

CA 075 1.00

ME 092 059 1.00

MY 066 062 046 1.00

SCG 056 NS 050 064 1.00

SCD 044 032 037 036 051 1.00

MH 098 071 089 064 054 043 1.00

MKL* NS NS NS NS NS NS NS  1.00

OGS NS NS NS NS NS NS NS NS  1.00

VitC NS NS NS NS NS NS NS NS 083 1.00

TA 040 NS 049 NS NS NS 034 034 -049 -051 1.00
SCKM NS 037 NS 034 NS 03 NS NS NS NS NS  1.00

2 [ncelenen parametrelere ait kisaltmalarin anlami materyal ve yontemde verilmistir.
Korelasyon katsayisilari i¢in P<0.05 diizeyinde 6nemlidir. NS; not significant.

3.3. Kiimeleme Analizi
3.3.Cluster Analysis

Kiimeleme analizi sonucunda genotipler arasindaki
benzerlikler ve farkliliklarin dendogrami Sekil
1’de verilmistir. Dendogramda 5 grubun olustugu
tespit edilmistir. ilk grupta standart cesitler (RL,
RG) yer almigtir. Bu gruptaki genotiplerin erkenci,
titrasyon asitligininin yiiksek ve vitamin C, SCKM
ile pH degerlerinin diisiik olmas1 nedeni ile diger
gruplardan ayrilmustir. Ikinci grup Zeferan (Z1, Z2,
Z3, 76, Z4, Z19, Z8, Z23, Z18 ve Z22)
genotiplerinden olugmustur. Bu grubu olusturan
genotiplerin diger gruplardan en 6nemli farki ¢cok
gegei  olmamalarmin  yaninda  kiiciik meyve
olusturmasi ve meyve suyu pH sinin yiksek
olmasidir. Ugiincii grubu 2 Zeferan ve 7 Agseftali
genotipi (A1, A2, A9, A3, Al5, All, Z5, Z13, A5)
olusturmustur.  Bu  gruptaki  genotiplerin
meyvelerinin kii¢iilk olmasmin yani sira MKL*
parlaklik degerinin diger gruplardan yiiksek olmasi
ile ayrilmigtir. Dordiincii grubu toplam 10 adet

Zeferan genotipi olusturmustur (27, Z9, 210, Z11,
Z16, Z14, 712, 715, Z17, Z20). Ozellikle iri
meyvelere sahip ve ayn1 zamanda meyvelerin sap
cukuru derinliginin fazla olmasi bu gruba farklilik
katmaktadir. Besinci grubu sirasiyla A4, A6, A7,
Al10, A8, Z21, Al2, Al4 ve Al3 genotipleri
olusturmustur. Bu gruptaki meyveler orta irilikte
genis yanakli olmalari ve incelenen diger
parametreler bakimindan orta degerlere sahip
olmasi nedeni ile diger gruplardan ayrilmaktadir.
Kiimeleme analizi sonucunda  genotiplerin
benzerlik katsayilar1 (d) 0.92 ile 12.45 arasinda
degisim gostermistir. Benzerlik bakimindan
birbirine en yakin genotipler d=0.92 degeri ile Z9
ve Z10 genotipleri olurken, d=12.45 degeri ile en
uzak Royal Glory ve Al genotipleri olmustur
(Sekil 1). Benzer sekilde Sirbistan’da seftali
genetik  kaynaklarina  ait  degerlendirmede
kiimeleme analizi ile biiyliik ve kiicilk meyveli
genotipler birbirinden ayrilmis, anaglik ve sofralik
genotipler belirlenmistir (Nicoli¢ vd.,2010).

J .

o — W e oW

~ o

D ) = — o W — - = e €

Sekil 1. 40 seftali genotipine ait kiimeleme dendogrami
Figure 1. Clustering dendogram of forty peach genotypes
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3.4. Temel Bilesenler Analizi
3.4. Principal Component Analysis (PCA)

Calismada kullanilan veri seti icerisinde en 6nemli
degiskenleri tanimlamak icin PC analizi
kullanilmistir. Onceki calismalarda Meksika ve
Sirbistan’da seftali genetik kaynaklarini incelemek
icin PC analizi kullanmistir (Perez vd.,1993;
Nicoli¢vd.,2010). Mevcut ¢alismada elde ettigimiz
bulgularda eigen degeri 1’in iizerinde c¢oklu
varyasyonun % 79.89 oraninda temsil eden ilk 4
PC Cizelge 3’de verilmistir. Temel bilesen
analizinde incelenen Ozellikler —bakimindan
bilesenlerdeki agirlik degerleri 0.6 ve iizeri oldugu
takdirde Onemli agirliga sahip olduklar1 kabul
edilmektedir (Jeffers, 1967). Analiz sonucunda
varimax metoduna goére rotasyona tabi tutulan
verilerde toplam varyasyonun % 30.02’si ni
olusturan PC1 ekseninde agirlikli olarak meyvenin
fiziksel 6zellikleri (MA, MH, ME, CA ve MY) yer
almigtir.  Toplam  varyasyonun  %18.88’ini
olusturan PC2 ekseninde vitamin C ile olgunlagsma

giin sayist (OGS); %16.26’sin1 olusturan PC3
ekseninde MKL"degeri, meyve suyu pH ve TA;
%14.03’linii  olusturan PC4 ckseninde ise
meyvenin sap ¢ukuru Olgiileri ile suda ¢oziinen
kuru madde (SCD, SCD ve SCKM) degiskenleri
yer almistir (Tablo 3). Korelasyon analizi ve
kiimeleme analizi sonuglar1 ise PC analizini
desteklemektedir. Ayrica ilk ii¢ temel bilesenin
degiskenler iizerindeki yiikii ve bilesen skorlar
sirastyla Sekil 2.a ve Sekil 2.b’de verilmistir. Sekil
2.b incelendiginde PC1 negatif eksende kiimelenen
genotiplerin meyve iriliklerinin kiiclik, pozitif
eksende kiimelenenlerin ise meyve irilikleri orta
yada biiyiik sinifta yer almaktadir. PC2’nin negatif
ekseninde olgunlagsma giin sayis1 daha kisa ve
vitamin C icerigi daha az genotipler, pozitif
kisminda olgunlagma giin sayis1 uzun ve vitamin C
icerigi yiiksek genotipler kiimelenmistir. PC3
pozitif eksende yiiksek titrasyon asitligi ve diisiik
pH ya sahip genotipler, negatif kisimda tam tersi
duruma sahip genotipler yer almaktadir.

Tablo 3.Degiskenlere ait ilk dort temel bilesen (PC) eksenleri
Table 3. The first four principal component (PC) axis of variables

Temel Bilegsenler

Degiskenler PC1 PC2 PC3 PC4
MA? 0.939

MH 0.930

ME 0.848

CA 0.816

MY 0.724

VitC 0.919

OGS 0.904

pH -0.832

MKL* 0.782

TA 0.726

SCD 0.770
SCKM 0.740
SCG 0.624
Eigen Degeri 5.02 2.74 1.59 1.03
% Varyasyon 30.72 18.88 16.26 14.03
Toplam Varyasyon 30.72 49.60 65.87 79.89
KMO 0.664

Bartlett Testi X2; 463.2, sd; 78, P; 0.000

2 Incelenen parametrelere ait kisaltmalarm anlami materyal ve yontemde verilmistir.
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Sekil 2. Temel bilesen analizine (PCA) ait grafikler. (a) incelenen degiskenler i¢in ilk ii¢ temel bilesen
(PC) yiikleri ve (b) Seftali genotipleri i¢in ilk ii¢ temel bilesen (PCs) Skorlari, o: Zeferanpopulasyonu,
o: Agseftalipopulasyonu, ¢: Standart cesitler.
Figure 2. PCA analyses chart. (a) the loads of the first three Principal Component (PC) for the studied
variables and (b) the first three PC scores for peach genotypes, o: zeferan pop., O: agseftali pop., ©:

St. cultivars.
4. Sonug¢
4. Conclusion
Zeferan ve Agseftali popiilasyonlarina ait

genotipler arasinda varyasyonun oldugundan s6z
etmek miimkiin oldugu gibi iki yerel g¢eside ait
poplilasyon arasinda da farkliliklarin oldugu
kaydedilmistir.  Ozellikle kiimeleme analizi
sonucunda dordiincii ve besinci grupta bulunan
genotiplerin iri meyvelerinden dolay1 sofralik ve
taze tiketim i¢in 6nemli genotipler oldugu ve
iizerinde durulmasi gerektigi belirlenmistir. Bu
gruplarda yer alan genotiplerden 0Ozellikle
Agseftali4, Agseftali8 ve Agseftalil2 ile Zeferan?,
Zeferanl2, Zeferanl6, Zeferanl7, Zeferan20 ve
Zeferan21 genotipleri iri meyvelerinden dolay1
dikkat c¢ekmistir. Bundan sonraki ¢aligmalarda
belirtilen bu genotiplerin asi1 ile gogaltilarak verim
ve verim bilesenleri ile meyve kalitesi bakimimdan
daha detayli arastirmalarin yapilmasi tavsiye
edilmektedir.
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