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Oz

Biyolojik ¢esitliligi incelemede kullanilan gri kurt (Canis lupus L.), bulundugu ekosistemde besin piramidinin en {ist seviyesinde
yer almakta ve yasamini siirdiirebilmek i¢in ¢ok genis alanlara ve saglikli ekosistemlere ihtiya¢ duymaktadir. Bu nedenle, semsiye
gosterge tiir olarak degerlendirilen gri kurdun basarili bir sekilde korunmasi tiim ekosistemin korunmas: i¢in gereklidir. Bu
calismanin amaci, Tirkiye’de koruma altinda olan yirtict memeli tiirii gri kurdun dagilimi ve popiilasyonlarinin genetik yapisi
iizerine bugiine kadar gergeklestirilen bilimsel arastirmalari degerlendirmek ve bu alandaki eksiklikleri ortaya koymaktir.
Aragtirmalara gore C. lupus’un Tiirkiye’deki dagiliminin bityiik 6l¢tide yiikseklik, av kaynaklarinin zenginligi ve insan etkisine bagh
oldugu belirtilmistir. Gri kurdun Tiirkiye popiilasyonlarinin genetik dzellikleri, kiigiik drneklemler tizerinde standart molekiiler
belirteglere dayali olarak incelenmis ve elde edilen sonuglar Tiirkiye’de kurdun yiiksek genetik varyasyon gosterdigini ortaya
koymustur. Bununla beraber hala tiire ait biyoekolojik ve genetik bilgilerin ¢ok sinirli oldugu ve tiiriin bugiinkii ve gelecekteki
durumunu gostermede ve izlemede yetersiz kaldigi belirlenmistir. Dolayisiyla, bu ug yirtici tiiriin sahada ve laboratuvarda kapsamli
olarak incelenmesini oneriyoruz.

Anahtar Kelimeler
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Abstract

The gray wolf (Canis lupus L.), used to examine biodiversity, is at the top level of the food pyramid in its ecosystem and needs very
large areas and healthy ecosystems to survive. Therefore, successful conservation of the gray wolf, which is considered an umbrella
indicator species, is essential for the protection of the entire ecosystem. The aim of this study is to evaluate the scientific researches
carried out to date on the distribution and genetic structure of the populations of the gray wolf, a predatory mammal species under
protection in Tiirkiye, and to reveal the deficiencies in this field. According to researches, it has been stated that the distribution of
C. lupus in Turkiye largely depends on altitude, richness of prey resources and human impact. The genetic characteristics of gray
wolf populations in Tiirkiye were examined on small samples based on standard molecular markers, and the findings showed that
the wolf in Tiirkiye has high genetic diversity. However, it has been determined that the bioecological and genetic information about
the species is still very limited and is insufficient to show and monitor the current and future status of the species. Therefore, we
suggest that this apex predatory species should be comprehensively studied in the field and laboratory.
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1. Giris

Memeliler sinifi diinyada 6.611 tiir ile temsil edilirken, Tiirkiye’de 175 memeli tiirii vardir (Ozkurt & Bulut, 2020; Seyfi vd., 2021;
Golenishchev vd., 2022; Giindiiz vd., 2023; ASM, 2024). Carnivora (etgiller) takimina ait Canidae (kopekgiller) familyas: 13 cins ve
35 tiire sahiptir. Canis lupus Linnaeus 1758 (kurt), Canis cinsinin giiniimiizde diinyada yayilig gsteren yedi tiiriinden biridir. Canidae
familyasinin en biiyiik ve en gii¢lii iiyesi olan kurt, son derece yiiksek uyum yetenegi sayesinde Kuzey Amerika, Avrupa, Orta Dogu
ve Asya’nin orman, c¢alilik, otlak, sulak alanlar, kayalik alanlar (6rn. i¢c kesimlerdeki kayaliklar, dag zirveleri) ve ¢6l habitatlarini iceren
Kuzey Yarim Kiire’nin neredeyse tamamina yayilmistir (Boitani vd., 2023). Ulkemizde de yasayan ayni familyanin diger bir mensubu
altin ¢akal (Canis aureus)’a goriiniis olarak ¢ok benzerdir ve iki taksonun gengleri siklikla karigtirilmaktadir. Canis lupus gri kurt veya
bozkurt olarak bilinir ve bazi alttiirleri siyah, beyaz ve krem rengi tonlarla karakterize edilmektedir. Gri kurt, bolge ve es bulmak igin
biiyiik mesafelere dagilan oldukg¢a hareketli bir etoburdur. C. lupus, Bern S6zlesmesi kapsaminda Avrupa’da oldugu gibi Turkiye’de
de koruma altinda olup, avi lilke genelinde yasaklanmig biiyiikk memeli tiirleri arasindadir (Vila vd., 1999; Harrison & Bates, 1991;
Ertiirk, 2017; Ay, 2019; Ozkurt & Bulut, 2020). Bu ¢alismanin amaci, Tiirkiye’de koruma altinda olan biiyiik memeli tiirii gri kurdun
cografik dagilimi ve popiilasyonlarinin genetik yapisi lizerine bugiine kadar gerceklestirilen bilimsel arastirmalar1 ve bu alandaki
eksiklikleri ortaya koymaktir.

1.1. Tirkiye’deki Canis lupus (gri kurt)’un mevcut durumu

Kurt (Canis lupus), ekosistemlerin sagligi i¢in omurgali popiilasyonlarini normal seviyelerde tutmakta olduk¢a 6nemli tiirlerdendir.
Bu ozelligiyle kurt ekosistemler i¢in kilit tas1 ya da semsiye gosterge tiir olarak tanimlanmaktadir. Tirkiye'de saglikli bir kurt
popiilasyonu oldugu bildirilse de dogal alanlarda, 6zellikle son yillarda insan faaliyetlerinin artmasima bagli olarak habitat
par¢alanmasi, habitat kaybi, azalan av kaynaklar1 gibi faktorlere bagli olarak yasam alanlarinin sinirlandigi ve besin bulmalarinin
zorlastig1 kaydedilmistir. Kurtlarin dogal besinlerine erisememeleri ise kii¢iikbas ve biiyiikbas hayvanlara saldirma ve ¢opliikklere inme
gibi insan iligkili kolay besin kaynaklarina yonelmelerine neden olmaktadir. Kurt dagiliminin biyiik 6l¢iide yiikseklik, av kaynaklarinin
zenginligi ve insan etkisine bagli oldugu belirtilmektedir. Kurtlarin yiiksek dispersal yetenegi sayesinde alan kullanimi ve dagiliminin
degisken bir yapida olmasi tiiriin dagilimmin zaman igerisinde bazi bolgelerde farklilik gdstermesinin temel nedeni oldugu ve
dolaysiyla tiiriin dagilim haritalarinin belirli araliklarla giincellenmesinin gerekliligi ifade edilmektedir. Ornegin tiiriin Anadolu'daki
tarihsel yayilisinin bati bolimiinden neslinin tiikendigi biliniyordu. Son zamanlarda yapilan bir ¢alisma ile Tiirkiye nin orta-bati
Anadolu bolgesinde yer alan Izmir ili simirlar1 icerisinde bulunan Yamanlar Onemli Doga Alani'nda gerceklestirilen fotokapan
caligmasinda iki bireysel kurt kaydedilmis ve bu bireylerin kurdun Bati Anadolu'ya yeniden yerlesmesinde ¢ok 6nemli olabilecegi
bildirilmistir (Can, 2001; Buzbas, 2002; Ertiirk, 2017; Arslan vd., 2021; Toke, 2023). Canis lupus genellikle 3 ila 5 bireyden olusan
stiriiler halinde Tiirkiye nin hemen her bolgesinde yayilis gostermektedir. Tiirkiye'de gri kurtlarla ilgili morfolojik/genetik ¢aligmalar
az ve genellikle bolgeseldir (Aslan, 2016; Ibis vd., 2016; Aksdyek vd., 2017; Ertiirk, 2017; Ay, 2019; Ay & Albayrak, 2019; Ozkurt
& Bulut, 2020; Ay vd., 2023). Ozellikle Tiirkiye’nin kuzeybati pargasi olan Trakya bélgesi ve bati Anadolu’da kurt popiilasyonlarina
ait genetik bilgi bulunmamaktadir (Ibis vd., 2016; Ertiirk, 2017; Ay, 2019). Yapilan ¢aligmalar tiiriin Anadolu’daki yiiksek
mitokondriyal ve niikleer DNA ¢esitliligine isaret etmis olup Kafkas ve Dogu Avrupa kurt popiilasyonlari ile mevcut ve/veya gecmis
gen akisini Snermistir (ibis vd., 2016; Ertiirk 2016). Ayrica Ertiirk (2016), genomik DNA mikrosatelit lokuslarina dayanarak Anadolu
biyocografyasin1 énemli Slciide sekillendiren Anadolu Diyagonali'nin birgok tiir i¢in oldugu gibi kurt popiilasyon yapisini da
diizenledigini belirtmistir. Kurtlarin kiirk rengi bolgesel olarak boz, krem, kahve, sarimsi, kizilimsi, gri ve siyah olabilmektedir. Geng
ve yetiskin bireylerin sirt rengi biraz farkl olsa da boyundan ve omuzlardan kuyruga kadar dar bir serit halinde uzanan yogun siyah bir
renge sahiptir. Karin bélgesi soluk sar1 ya da kirli beyazdir (Aslan, 2016; Ozkurt & Bulut, 2020; Ay vd., 2023). ilemin (2014) fotokapan
calismasina dayali olarak Tiirkiye’de ilk defa Anadolu’nun kuzeybati par¢asindan bir melanistik kurt bireyi kaydetmistir. Arastirici bu
bireyin muhtemelen melanistik evcil bir kdpekle hibritlesmenin sonucu degil kiirk rengini belirleyen alellerinin dogal bir
kombinasyonunun sonucu ortaya ¢iktigini belirtmistir.

1.2. Genetik yap1
Literatiirde Turkiye’deki Canis lupus (Kurt) un genetik yapisi iizerine sadece standart molekiiler belirtecler kullanilarak gergeklestirilen
caligmalar bulunmaktadir.

1.2.1. Mitokondriyal COI geni barkodu yoluyla genetik ayrimin tespiti
Bu molekiiler belirtegle gergeklestirilen iki ¢aligma mevcuttur.

Aksdyek vd. (2017) tarafindan yapilan ¢aligmada mitokondriyal sitokrom oksidaz alt birim I (COI) geninin dizileri DNA barkodlamasi
ve memeli tiirlerinin genetik gesitliliginin belirlenmesi i¢in kullanilmigtir. Arastirmanin amact, genetik farkliligi tespit etmek i¢in COI
barkodlarinin gegerliligini test etmek ve kopekgiller (altin gakal, gri kurt, kizil tilki) i¢inde bu belirtecte genetik bir varyasyon olup
olmadigini ortaya ¢ikarmaktir. Tiirkiye'den toplanan 10 kurt drnegine ait COI barkod dizisi elde edilen ¢aligmaya gore her ii¢ tiiriin de
benzersiz barkod dizilerinin oldugu ve dizilerin higbirinin bu tiirler arasinda paylasilmadigi belirlenmistir. Ayrica tiirler i¢indeki ve
tiirler arasindaki ortalama dizi farkliliklar1 sirastyla %0,61 ve %12,32 olarak tespit edilmis ve bu sonucunda bazi memeli gruplarinda
bulunan ortalama farklilik araliklarina denk geldigi belirtilmistir. Bu ¢alismada bulunan genetik cesitliligin daha 6nceki ¢aligmalarda
bildirilenlerden nispeten daha yiiksek oldugu ifade edilmistir (haplotip ¢esitliligi: 0.8333 (%83,33) ve niikleotit ¢esitliligi: 0.00154).
Ay (2016), Tiirkiye’deki gri kurtlarin filogenisinin belirlenmesinde COI geni barkodunun kullanisliligini Orta ve Dogu Anadolu’dan
16 6rnekten elde edilen 1400 bg¢ uzunlugundaki sekanslar ile arastirmistir. Arastirici, Tiirk kurduna ait COI sekans polimorfizmi tespit
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etmesine ragmen filogenetik bir ¢ikarimda bulunmamistir. Bunun yerine kurt 6rneklerinin bas iskeletlerine ait lineer metrik 6lgiimlere
dayali olarak Tiirkiye’deki C. lupus’un farkli cografyalardaki popiilasyonlarla karsilagtirilmast sonucu kurtlarin ayni genetik kaynaktan
koken aldiklarini ve bu anlamda biiyiik benzerlik gosterdiklerini ifade etmistir.

1.2.2. Esey kromozomu genlerine bagl genetik varyasyon ve esey tayini belirleme

Giirkan vd. (2023) ii¢ kanid tiiriine (Tiirkiye'den altin ¢akal, kurt ve tilki ve iran'dan tilki) ait rneklerin cinsiyetini belirlemek ve Y-
kromozomu tizerindeki Zfy final intron bdlgesi dizilerini karsilastirarak {i¢ tiir i¢inde ve arasinda genetik varyasyon olup olmadigin
ortaya ¢ikarmak i¢in Tiirkiye’den 8 kurt drnegini bu arastirmaya dahil etmislerdir. Zfx ve Zfy genlerine dayali cinsiyet belirleme testi
sonucunda erkeklerde iki spesifik DNA bandi, disilerde ise bir DNA bandi tespit edilmistir. Bant desenleri agisindan disiler ve erkekler
arasinda agikc¢a farkliliklar oldugu ifade edilmistir. Ug kanid tiiriine ait elde edilen kismi Zfy gen dizileri birlikte analiz edildiginde,
her kanid tiiriiniin dizileri arasinda herhangi bir varyasyon bulunmadig1 ve iig tiir arasinda higbir haplotipin paylasiimadigi belirtilmistir.
Kismi dizilenen Zfy final intron bolgesi yiiksek oranda korunan bir bdlge oldugu icin tiirlerin 6rnekleme alanlari boyunca her bir tiir
icin filocografik yap1 gézlenmemistir. Bu sonucun, kanid tiirlerinin dagilis alanlar1 boyunca Y-kromozomu’ndaki genetik varyasyonu
muhtemelen homojenlestiren erkek birey dagiliminin neden oldugu gen akisindan kaynaklanmis olabilecegine igaret edilmistir.

1.2.3. Mitokondriyal DNA D-Loop bolgesi (va da kontrol bélgesi) sekanslarina dayali genetik analizler
Bu belirtegle ilgili literatiirde iki calisma mevcuttur.

Vila vd. (1999) diinya capindaki gri kurt 6rnekleminden elde ettikleri mitokondriyal kontrol bdlgesi dizi verilerine dayanarak tiiriin
filocografyasini ve popiilasyon tarihini analiz etmislerdir. Bu ¢alismaya orijini bilinmeyen 2 Tiirk kurdu dahil edilmis ve Tiirk
orneklerden bir haplotip edildigi bildirilmistir. Bununla beraber Tiirkiye’deki haplotipin en genis dagilimli haplotip oldugu ve Portekiz,
Hirvatistan, Yunanistan, isve¢ ve Bat1 Rusya ile paylasildig1 belirtilmistir. Tiirk kurdunun Asya, Avrupa ve Orta Dogu drnekleri ile
ayni filogenetik grupta yer aldig1 ifade edilmistir. Ibis vd. (2016) Tiirkiye’deki bozkurtlarin genetik cesitliligini belirlemek ve
filogenetik iligkilerini ortaya koymak i¢in Anadolu’nun orta ve dogu bolgelerinden 12 kurt 6rnegi kullanmustir. Arastiricilar kurtlar
arasinda yedi D-loop haplotipi (332 bg) bulduklarini ve dizileri Avrasya'dan GenBank'ta kayitli dizilerle karsilagtirdiklarinda ise bes
Tiirk haplotipinin tiiriin yayilis araligindaki Avrasya'nin diger bolgelerinden belirli dizilerle paylasildigini, iki haplotipin ise Tiirkiye
kurtlar i¢in egsiz oldugunu ifade etmislerdir. Paylasilan haplotiplerin Tiirkiye ve diger bolgelerdeki gri kurtlarin ayni gen havuzundan
orijinlendigini isaret edebilecegini belirtmislerdir. Ayrica Tiirkiye’deki kurtlarda genetik varyasyonun yiiksek oldugu bildirilmistir
(haplotip cesitliligi: 0.8788 ve niikleotit ¢esitliligi 0.01392). Filogenetik aga¢ ve haplotip networkiiniin Tiirk kurtlar1 i¢in agik bir
cografik model dnermedigini, paylasilan haplotiplerin ortaya koydugu farkli dagilis alanlarindan kurtlarin mevcut ve/veya ge¢mis gen
akiglaria sahip olduklar1 ve ayni gen havuzundan ortaya ¢iktiklar: hipotezine paralel olarak, Tiirk kurtlari ile Avrupa, Asya ve Orta
Dogu kurtlar1 arasinda kokendesligi isaret ettigini bildirmislerdir. Bu ¢aligma ile Tirk kurtlarinin yiiksek genetik ¢esitliligini
dogrulamak ve filocografyasmi aydinlatmak i¢in mitokondriyal ve niikleer DNA belirtecleri birlikte kullanilarak yiiriitillecek ¢ok
lokuslu bir ¢aligma gerekliligi ifade edilmistir.

1.2.4. Tiirkiye geneline dagilmis popiilasyonlarin genetik yapilarmmin mikrosatelit DNA isaretleri kullanilarak arastiriimast

Ertiirk (2017), kurt genetikleri {izerine Tiirkiye genelini nispeten temsil eder nitelikteki yegane ¢alismadir. Bu arastirma ile mevcut kurt
popiilasyonlarini nispeten temsil edebilecek say1 ve nitelikte farkli bolgelerdeki kurtlardan elde edilen 35 farklit DNA 6rneginin 12
mikrosatelit lokusu {izerinde genetik ¢esitlilik ve genetik farklilasma analizleri ger¢eklestirilmistir. Anadolu’yu diyagonal olarak kuzey
ve giiney olmak iizere iki pargaya bolen ve bdylece Anadolu biyocografyasint 6nemli 6l¢iide sekillendiren Anadolu Diyagonali’nin
birgok omurgasiz ve omurgali tiir i¢in oldugu gibi kurt popiilasyon yapisi iizerinde de etkili oldugu cesitli popiilasyon genetigi analizleri
ile gosterilmistir. Genetik farkliligin sadece kuzey ve giiney popiilasyonlari arasinda olmadigi, ayn1 zamanda kuzey popiilasyonunun
kendi i¢inde de bir genetik farklilagsma oldugu belirtilmistir. Arastirict kuzey ve giiney popiilasyonlarinim alel zenginligi bakimindan
benzer oldugunu, bu durumun ise Tiirkiye’de yeterli miktarda gen akisina sahip popiilasyon veya popiilasyonlarin bulundugunun
gostergesi oldugunu ifade etmistir. Ayrica kuzey popiilasyonunda bulunan bazi 6zel alellerin gliney popiilasyonundan elde edilen
orneklerde bulunmadigi ve bu durumun da iki popiilasyon arasinda gen akisini bir miktar sinirladigi belirtilmistir. Arastirict bulunan
0zgiin alel frekanslarina goére Anadolu Diyagonali’nin kuzeyinde ve giineyinde bulunan popiilasyonlar arasindaki gen akisinin devam
ettigini ancak diyagonalin burada gen akisini smirlayict bir rol istlendigini ifade etmistir. Varsayimsal bu iki popiilasyonun
heterozigotluk degerleri incelendiginde beklenen (He) ve gozlenen (Ho) heterozigotluk degerleri arasinda dnemli bir fark gézlenmedigi
ve bu durumun Tiirkiye’de genis bir dagilima sahip olan tiirlin mevcut popiilasyonlar1 arasinda yeterli diizeyde gen akiginin
gerceklestigine isaret edildigi belirtilmistir. Bu sonucun ise kurtlarin genis alan kullanimi ve siirekli dinamik bir yapidaki dagilimimdan
ileri geldigi ifade edilmistir. Her iki popiilasyonun mevcut genetik farklilagmalar1 uygulanan F istatistigi ile test edilmis ve Hardy
Weinberg dengesinden olasi sapmalar incelenmistir. Popiilasyonlar FIS degeri iizerinden kendi iglerinde sorgulandiklarinda giiney
popiilasyonunda anlamli bir sapma goriilmezken, kuzey popiilasyonunun kendi i¢inde farklilagtigi gézlenmistir. Bu durum varsayimsal
bir bariyer olarak nitelendirilen Anadolu Diyagonali’nin disinda kuzey popiilasyonunda baska mekanizmalarin da devrede olduguna
bir isaret olabilecegi ifade edilmistir. FST degeri analizleri sonucunda kuzey ve giiney popiilasyonlar1 arasinda istatistiksel olarak
yliksek derecede anlamli bir farklilik oldugu bildirilmis, Faktoriyel Birlesim Analizi sonucuna gore ise giiney ve kuzey
popiilasyonlarindan gelen bireylerden alinan 6rneklerin belirgin bir sekilde ayristig1, kuzey popiilasyonunda yer alan ve I¢ Anadolu
bolgesinden elde edilen ii¢ bireyin ayrica kendi i¢inde konumlandig1 belirtilmistir. Bu durum F istatistigi analizlerinde ortaya ¢ikan
kuzey popiilasyonundaki goriiniimii destekler niteliktedir. Yine bu analizde Ankara’dan gelen bir &rnegin gosterdigi biiyiik
farklilasmadan dolay1 bu 6rnegin biiyiik olasilikla hibrit bir bireye ait oldugu, sapma gdsteren bir Istanbul ve bir Gaziantep 6rneginin
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de hibrit olabilecegi bildirilmistir. Ancak, bu bireylerde hibritlik isareti olabilecek fenotipik bir farkliliktan bahsedilmemistir.
Gergeklestirilen popiilasyon genetigi ¢aligmalarinin sonuglar: genel olarak degerlendirildiginde, bu kapsamda daha detayli bilgiler elde
etmek igin daha fazla kurt 6rnegi {izerinde farkli genetik isaretlerin de analize katilarak mevcut farklilasmanin farkli agilardan analiz
edilmesi gerekliligi bildirilmistir.

2. Sonug

Kiiresel sicaklik artist ve yogun habitat kaybi/daralmasi kargisinda Tiirkiye kurt popiilasyonlarinin korunmasina katki saglayacak
genetik yap1 ve dagilim modelleme ¢alismalar1 yeterli degildir. Diger taraftan yukarida belirttigimiz olumsuz faktorlerle birlikte son
zamanlarda cakal ve serbest dolasan kopekler gibi akraba taksonlarin popiilasyonlarindaki artig ve yayilis alanlarinin genislemesi
nedeniyle bu ii¢ takson arasinda daha sik goriilen introgresyonlar (hibritlesmeler) kurtlarin genetik biitiinligiinii tehdit eder niteliktedir.

Tiirkiye’deki gri kurdun nispeten yiiksek bir genetik ¢esitlilige sahip oldugu ortaya ¢ikarilmasina ragmen filocografyasi kapsamli olarak
calistimamistir. Kiiciik orneklemlerle gergeklestirilen mtDNA ¢aligmalarma gore Tiirkiye’den farkli haplotipler bildirilmis ve
Avrasya’nin diger cografik bolgeleri ile karsilastirildiginda iki essiz haplotip tespit edilmistir. Haplotipler arasindaki mutasyon
oranlarinin fazlaliginin (kontrol bélgesinin korunumlu olmamasi nedeniyle) filogenetik agaclarin ¢oziicii giiclinii azalttig1 belirtilmigtir
(ibis vd., 2016). Agik bir filogenetik iliski ya da model ortaya koymak igin ilave analizlere ve Tiirk kurt popiilasyonlarina ait daha
biiyiik 6rnekleme ihtiyag vardir. Bu baglamda tiim genom sekanslama yontemleri kullanarak giiclii filogenetik agaclar olusturulabilir.

Ertiirk (2017) tarafindan yapilan ¢alisma kurtlar iizerine Tiirkiye genelini temsil eder nitelikteki yegane genetik ¢alisma olmasina
ragmen, kullanilan 6rneklem biiyiikliigii ve yapilan analizler bakimindan karsilagtirmalar yapmak ve gerektiginde koruma onlemleri
alabilmek icin gerekli bilgileri saglama konusunda yeterli degildir. Arastirmada Ankara, Istanbul ve Gaziantep’ten birer adet 6rnegin
gosterdigi biiylik farklilasma bu 6rneklerin muhtemelen hibrit bireyler oldugunu diisiindiirmiistiir. Bu tiir ¢itkarimlarm yapilabilmesi
icin ya da hibrit bireylerin agik genetik yapisini 6grenebilmek ig¢in genom capinda bir genotiplendirmeye imkan taniyan modern
molekiiler belirteglerin kullanilmasi daha yararli olacaktir. Hibrit bireylerin bu yaklagimla tespiti kurtlarin genetik biitiinliigiinii koruma
ve gelecekteki adaptasyonlarini degerlendirmeye yonelik caligmalarda etkili sekilde kullanilabilir. Bununla beraber hibrit bireyleri
belirleme konusunda hayvanlarin sira dig1 fenotipik farkliliklarinin tespit edilmesi de ¢ok dnemlidir.

Ambarli vd. (2016) ve Mengiilliioglu vd. (2019) tarafindan yaban domuzlarmin ve toynakli hayvanlarin kurdun ana avi oldugu
belirtilmistir. Ozellikle son yillarda yaban domuzlarinin dagilislarini énemli derecede genislettikleri {izerine bilgiler (Demirbas vd.,
2016) kurtlarin nispeten yaban domuzu popiilasyonlarinin denetimi {izerinde (sayilarini diizenleyerek) gérev yapamadiklarinin bir
gOstergesi olarak diisiiniilebilir. Ayrica Ambarli vd. (2016) bitisik kurt siiriileri arasinda siirekli olarak gen akiglarinin gergeklestigini,
bu acidan bakildiginda bitisik siiriiler arasindaki habitat siirekliliginin devam eden gen akisini saglamak i¢in ¢ok 6nemli bir faktor
oldugunu belirtmislerdir. Ozellikle orman habitatlarmnin pargalanmasimin Tiirkiye'deki kurt popiilasyonunun azalmasina yol agan en
biiyiik tehditlerden biri oldugu arastirmacilar tarafindan vurgulanmaktadir. Dolayistyla kurtlara yonelik koruma eylemlerinin diger bir
yonii de bu baglanti koridorlarinin tespiti ve kurulmasi {izerine yapilacak biyoekolojik ¢alismalarin ele alinmasi olmalidir. Ayrica
kapsamli arazi ve tiir dagilim modelleme c¢aligsmalari ile kurdun Trakya ve Anadolu dagilimlar giincel olarak yeniden belirlenmelidir.
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